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RESUME:

Afin de caractériser anthropogénétiquement la population de

Sabra, nous avons réalisé une analyse comparative du polymorphisme
des dermatoglyphes et des groupes sanguins (ABO, Rhésus, MNSs,
Duffy et Kell) avec les populations du pourtour Méditerranéen.
L’étude des dermatoglyphes a été menée sur un échantillon de 200
personnes (100 hommes et 100 femmes). Nous avons observé une
prédominance des Boucles ulnaires, suivies de prés des Tourbillons, des
Arcs et des Boucles radiales. L’analyse comparative des fréquences de
ces figures digitales dans le contexte Méditerranéen montre que notre
population se rattache plus au groupe des populations du Sud de la
Meéditerranéen (Afrique du Nord et Moyen Orient) qu’au groupe des
population du Nord de la Méditerranéen. Ces résultats ont été confirmés
par I’analyse en composantes principales, avec de plus la mise en
évidence d’une part de relations génétiques entre nos hommes et ceux
d’Afrique du Nord notamment ceux des Arabes Méridionaux et de Béni-
Mellal, d’autre part une énorme variabilité génétique entre les
populations Arabes d’ Afrique du Nord et celles des Berbéres.
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L’analyse hémotypologique a été effectuée dans les systémes ABO,
Rhésus, MNSs, Duffy et Kell. Le phénotypage érythrocytaire par micro-
méthodes & concerné 203 sujets pour le systtme ABO, 100 pour les
systémes Rhésus et Kell et 22 pour les systémes MNSs et Duffy.

Les résultats obtenus montrent que les cing systémes sont en équilibre
génétique (E.H.W). La comparaison des fréquences géniques de notre
population a I’échelle de la Méditerranée révéle une grande similitude
avec celles des populations d’Algérie en particulier et de nombreuses
autres populations Méditerranéennes en générale. Cette similitude est
détectable avec les systtmes ABO, MNSs, Duffy et Kell, cependant
lorsqu’il s’agit du systéme Rhésus nous avons constaté une variabilité
hautement significative avec presque toutes les populations du bassin
Méditerranéen surtout avec celles de la rive Nord.

L’analyse de la diversité totale montre que les cinq systémes présentent
une diversité intra- région plus élevée que celle inter- région 4
I’exception d’un seul haplotype du systéme Rhésus (cDe) ou il présente
le contraire.

Au total les analyses en composantes principales et les arbres
phylogénétiques construits & partir des distances génétiques démontrent
que le profil génétique de notre population est trés proche de celui des
populations d’Algérie particuliérement, et celle3 des autres populations
d’Afrique du Nord généralement telles que les Arabes Méridionaux, le
Koweit, la Libye. De plus elles révélent aussi une distinction génétique
entre les deux rives de la Méditerranée.

Mots clés : Population, Sabra, Algérie, Méditerranée, affinité génétique,
polymorphisme, dermatoglyphes, systémes érythrocytaires des groupes
sanguins.

INTRODUCTION :

Dans le but de comprendre la diversité des populations humaines
actuelles et anciennes, 1’Anthropobiologie aborde tant la variabilité
contemporaine que la reconstitution de leur histoire évolutive. Le terme
de variabilité ou de variation est utilisé pour qualifier la différence qui
existe entre les individus d’une méme population ou de populations
différentes. Selon la nature des caractéres étudiés et de leur déterminisme
génétique divers outils d’analyses sont utilisés (Charles et al. 2003).
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De ce fait I’analyse du polymorphisme génétique humain permet de saisir
la diversité génétique entre et & 1’intérieur des différents groupes humains
et, compte tenu que 1"Anthropologie d’aujourd’hui se préoccupe moins
de classer que d’expliquer la diversité, la génétique des populations lui
donne les outils de réflexion pour comprendre les mécanismes évolutifs.
Ces mécanismes sont gouvernés par des paramétres qui ne sont pas tous
de l'ordre génétique, puisque outre la mutation, la sélection ou la dérive
geénétique, il s’intégrent les écarts 4 la panmixie, les migrations et la taille
de la population (Loi de Hardy Weinberg).
Ainsi donc I’ensemble de ces phénoménes conduit & une variation des
fréquences des génes entre les différentes populations (Terzian et
Biemont, 1988). A
De plus, au sein d’une population, la variabilité entre les individus peut
provenir de leur diversité génétique et de la diversité des milieux dans
lesquels s’expriment leurs génes.
Ainsi, 'évolution d'une population est le résultat des interactions entre
son patrimoine biologique, sa culture et le comportement de ces
membres.
Par ailleurs, la performance de la définition de la structure genétique
d’une population repose avant
tout sur I’analyse de plusieurs systémes génétiquement indépendants les
~ uns des autres.
D’une part, I’analyse de la variabilité biologique, longtemps basée sur les
traits morphologiques et éléctrophorétiques, étendue pour inclure les
polymorphismes sanguins (Salzano, 1998).
Ces marqueurs génétiques largement utilisés dans le domaine de la
génétique des populations
(Ruffié, 1998) fournissent des renseignements précieux sur la structure
des populations, I’histoire des populations- et les dynamismes de
I’évolution (Salzano, 1998). :
D'autre part, avec le développement de I’anthropologie, les
dermatoglyphes ne tardérent a intéresser les chercheurs dont le souci
majeur était la recherche et la détermination de la variabilité des
populations humaines. En effet, 1’étude de la variabilité des
dermatoglyphes digitaux en Anthropologie physique a été effectuée
pendant plus d’un siécle & I’aide de systémes de classification dont les
¢chelles étaient surtout nominales (Jean, 1987).
Dans le cadre de I’étude de la variation biologique des populations
actuelles, le plus recommandé est de travailler sur les populations
aborigénes dont I’importance a été signalée par Cavallis-sforza et al.
(1994). Depuis la protohistoire, le pourtour Méditerranéen connait un
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mouvement ininterrompu d’hommes et d’idées brassant ses peuples et ses
cultures (Sabir et al., 2004). Cependant la population Algérienne est
rattachée essentiellement aux groupes- ethniques berbere et arabe, en
dépit des multiples invasions qu’a connues dans le passé 1’ Afrique du
Nord : par les Phéniciens, les Romains, les Vandales, les Arabes, les
Turcs et les Frangais (Aireche et Benabadji, 1994).

Auparavant, les données génétiques sur les populations d’Afrique du
Nord étaient trés fragmentaires, ne concernant que quelques marqueurs
classiques et n’étant disponible que sur de rares communauteés
appartenant a différents pays du Maghreb (Mourant et al., 1976 ;
Roychoudhury et Nei, 1988 ; Chaabani et al., 1984, 1988).

Dans le méme contexte, la population Algérienne & fait 1’objet de
quelques analyses hémotypologiques (Solal et al., 1952 ; Auzas, 1957 ;
Ruffié et al., 1960, 1963 et 1966 ; Benabadji et Chemla, 1971 ; Aireche
et Benabadji, 1988 et 1994).

Dans la méme perspective et en raison de 1’évolution socioculturelle de la
société Algérienne. Ainsi que devant la raret¢ des données
anthropogénétiques sur les populations Algériennes nous nous sommes
intéressés a combler ce vide par un nouveau travail. Ce travail portera sur
I’étude de la variabilité génétique et la détermination de la position
anthropogénétique de la population de Sabra dans I’espace
Méditerranéen, a travers I’analyse comparative de deux types de
polymorphismes (dermatoglyphes digitaux et groupes sanguins ABO,
Rhésus, MNSs, Duffy et Kell).

MATERIELS ET METHODES :

Dans le cadre de caractériser anthropogénétiquement la
population de Sabra dans 1'Ouest algérien (carte n°l) par les
polymorphismes sanguins et des dermatoglyphes, tout les individus ont
été choisis suivant leurs origine ethnique, de facon que leurs parents ainsi
que leurs quatre grands parents sont nés dans la méme région, ils doivent
aussi étre sains et n’ont pas de liens de parenté.

L’étude des dermatoglyphes a été menée sur un échantillon de 200
personnes (100 hommes et 100 femmes). Nous avons aussi pu effectuer
une répartition selon le sexe (tableau n°1).

Cependant, I'analyse hémotypologique a été effectuée dans les systemes
ABO, Rhésus, MNSs, Duffy et Kell. Le phénotypage par micro- méthode
a concerné 203 sujets pour le systtme ABO, 100 pour les systémes
Rhésus et Kell et 22 pour les systémes MNSs et Duffy (tableau n°1).
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.t

Dermatoglyphes Sang
Echantjllon ABO | Rhésus | MNSs | Duffy | Kell
Sexe
Hommes 100 102 39 15 15 39
Femmes 100 101 61 07 07 61
Total 200 203 100 22 22 100

Tableau n°1 : Répartitions des échantillons par sexe et par systéme
sanguins chez la population de Sabra.

[0 Les données ont été traité par le test d'indépendance du Khideux
(test 42) et la formule d'hétérozygotie.

[ Les comparaisons inter- populationnelles et la diversité génétique
ont été effectué également par le test y2 réalisé par le programme
BIOSYS L.

0 Le calcule des distances génétique et-la construction des arbres
phylogénétiques ont été réalisé a l'aide du programme PHYLIP
3.6 C.

[l Les analyses en composantes principales ont été rassuré par le
logiciel informatique MINITAB-12.

CARTE N°1: LOCALISATION GEOGRAPHIQUE
a2 DE LA WILAYA DE TLEMCEN

E Wilaya de Tlemecen
{chef lieu).
T périmeétre d étude =

{commune de Sabraj). &
g
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RESULTATS ET DISCUSSION :

Au regard des résultats obtenus, on déduit le commentaire suivant

I- DERMATOGLYPHES:
En ce qui concerne l'analyse des dermatoglyphes chez la population de
Sabra, elle montre une distribution des fréquences des figures digitales
qui restent comparable & ce qui est classiquement observé dans la
majorité des populations du bassin Méditerranéen. Ainsi, les Boucles
ulnaires apparaissent les plus courantes suivies des Tourbillons, des Arcs
et des Boucles radiales (tableau n°2).

~_

D ¢

Ares | 560 420 490 | 500|520 | 510 530 470 5.00

Arcsen | 220 300 | 20 060|300 180 140 300 2.20

Total aves | 7.80  7.20 . 750  5.60 820 690  &70 770 7.20
Boucles | 488 48.0 | 484 590 4094 42  53.9 487 513
. ulnaires ] o o ] 1] 0 0 0 0
' Boucles  2.60  3.40 | 300 0.60 200 130 L§0 270 215

"‘Dowhles 220 | 360 290 500 124 870 360 800 5.80

boucles | o | :
Towhill 388 378 382 /298 230 289 % M2 329 335
oms 0 1] 0 0 0 g ;0 : 0 £

:

Total 402 414 411 1348 404 3?.6?3’?.8;40.9 323
tourbillon © 0 0 0 ] a o o0 0 5

Tableau n°2 : Fréquences relatives des figures digitales chez Ia
population de Sabra.

Chez les deux sexes de notre population nous avons noté une fréquence
relativement importante des Boucles ulnaires et des Tourbillons sur la
main droite par rapport & la main gauche. A 1’opposé, la fréquence des
Arcs en tente, des Boucles radiales et des Doubles Boucles est
principalement important sur la main gauche comparée 4 la main droite.

Par doigts, nous avons vu chez les hommes une prédominance des Arcs
et des Boucles radiales aux doigts II, des Boucles ulnaires aux doigts V et
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des Tourbillons aux doigts I. Ailleurs, chez les femmes nous avons
observé également la prédominance des Arcs aux doigts

II1, des Boucles radiales aux doigts II, des Boucles ulnaires aux doigts III
et des Tourbillons aux doigts I (tableau n°2).

i G’; i

] Di¢iD G | LG
HOMMES

| Arcsphats {300 100 800 600 800 700 300 300 600 | 400 | 560 | 40
Arcs en ferde 000 000 | 500 00 400500 100 100 100 300 220 3.00
Total azes 3.00 100 | 1300 1200 1200 1200 400 400 700 @ 700 1.30 7%

Boucles ulraires 38.00 . 43.00 | 37.00 ' 35.00 | 60.00 | 56.00 46.00 5100 6300  54.00  48.80 | 4300
Boucles radiales 200 ' 0.00 ; 700 12.00 2.00 200  L00 200 100 : LOO | 2.60 340
Dowblesh oucks 1000 14000 100 | 300 000 : 100 : 000 000 00O | 000 | 220 3.0

' Towhilkms 4700 42001 4200 3700 2600 2200 400 4300 2900 300 38A 3780
Totaltubillors | 57.00 56,00 | 4300 | 4100 2600 3000 .00 4.0 2900 3.00 40.80 4140
5 FEMMES ,

(Arcepbis 1500 500 600 800 300 700 500 200 €00 400 500 | 5.0

Ares en fente 100 000 | 000 300 200 600 000 400 000 200 060 300
Total ares 600 500 600 110D 500 1300 500 600 600 600 540 5%
Bouclesulrewss 5000 38.00 5300 43.00 7200 6LOC 5T.00 49.00 6300 56.00 59.00 | 4940
Boucksradisles | 000 000 | 300 600 0.0 200 000 %00 000 040 0.0 | 200
Dowlshoucks | 1200 2100 300 600 300 200 100 000 600 300 500 1240
Towhilbns 3200 300 3500 %00 200 2200 3700 4300 2500 500 290 | 2300

Totel foubillors 4400 5700 3800 4000 2300 2400 00 4300 3100 800 3490 | 4040

Tableau n°3 : Fréquences des figures digitales par doigts chez la
population de Sabra.

Selon les résultats des comparaisons bimanuelles nous avons distingué
une asymétrie chez les femmes pour les Boucles ulnaires et les
Tourbillons entre la paire de doigts I. celle-ci pourrait étre 4 I’origine de
la différence bimanuelle constatée chez les femmes de notre population
(tableau n°4).

Concernant les comparaisons sexuelles, les résultats ont indiqués qu’il
existe un dimorphisme sexuel pour les mains droites. Ce ci semble étre
lié aux différences enregistrées entre les doigts DI et D II.
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Ao e

" HOMMES
Ares 200" T 100 T 000" 0o0™ T 000" T ge™
Bradides 200 ™7 500%™ 000™ L 00™T 000®™ oW
Bulmaires | 400" 100™T T 400™T 500%™ 000" oo™
Towbillons” 1.00™T 300WT 4 00™0 T g0pW g00WT g

Asigif) 31T LABET 041 pogr™ | 1™ 7w

Ddl 3 3 3 ] 3 3
FEMMNES
Arcs | LODWETT S 0@ T g 0™ L op™T T oo™t W

Brdales 000" | 30007 200" 2007 T 000® T 140

Bulmires 120017 1000 (100™ 300 700™ o™
Towbiflons -13.0017 © -2.00%7 .1 o0

**** SOOI s ™
R(signif) 3401 356007 T 6ARTET 50030 T 1IN 1Y
Ddl 2 | 3 13 3 N

Siguifieation: NS :p=0.0;* ;,:‘,B;f!iﬂ=~1_l_iﬂ-‘£5 **:000L=p=001; P =0.001.

NS : Non significative. W - Trég
Significative.
* : Significative. *#% . Trés

hautement Significative.

Tableau n°4 : Différences bimanuelles (Droite — Gauche) de la
fréquence des figures digitales par doigts et par main chez la
population de Sabra.

Quant aux comparaisons inter- populationnelles a I’échelle de la
Méditerranée, les résultats obtenus ont révélées une faible fréquence des
Boucles radiales et une fréquence élevée des Tourbillons, ce qui fait
rapprocher la population de Sabra en particulier 4 celles d’Afrique du
Nord et en général a celles du Moyen Orient. Cependant, la fréquence
élevée des Arcs rapproche d’avantage notre population a celles du Nord
de la Méditerrané (tableau n°5).
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Nord de Moyen Nord de la
Sabra I’ Afrique Orient Méditerranée

Hommes '
Arcs 2.3-8.8 29-3.8 1.8-7.0
7.5 1.6-4.3 26-34 3.5-59
Boucles radiales 51.8—-58.0 | 52.3-545 52.1-652
3.0 31.7-427 | 39.1-414 26.9-37.8
Boucles ulnaires
484
Tourbillons 25-7.2 5.9 2.1-8.7
41.1 12-34 3.3 2.6-4.6

56.3 -64.8 544 55.1-659
Femmes 27.7-36.0 36.4 21.1-38.0
Arcs '
9.6
Boucles radiales
1.3
Boucles ulnaires
4.2
Tourbillons
37.6

Tableau n°5 : Variation des fréquence des figures digitales dans la
population de Sabra.

Globalement, nous avons noté chez les hommes de la population de
Sabra des différences significatives avec la plupart des populations du
Nord de la Méditerrané, par contre avec les populations du Nord
d’ Afrique et du Moyen Orient nous avons enregistré des différences non
significatives mise & part avec le Total d’Algérie et les Algériens centre
Orientaux ou nous avons constaté la différence, qui pourrait étre rattacher
essentiellement & la fréquence élevée des Arcs retrouvée dans notre
population. :

Chez les femmes, les comparaisons effectuées dans le bassin
Méditerranéen ont mis en évidence par rapport aux populations d’ Afrique
du Nord et du Moyen Orient une seule différence significative avec les
berbéres de Souss, & I’inverse des populations du Nord de la Méditerrané
ou nous avons retrouvé des différences significatives avec presque la
moitié des populations.
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Figure n°1 : représentation de I’ACP en fonction des
dermatoglyphes a I’échelle de
la Méditerranée chez les hommes.
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Figure n°2 : représentation de I’ACP en fonction des
dermatoglyphes a I’échelle de la Méditerranée chez les femmes.
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Finalement, afin de visualiser la répartition des populations en fonction
de leurs figures digitales nous avons réalisé par sexe une analyse en
composantes principales (figure 1 et 2). Cette derniére, selon le premier
axe, montre que les hommes de la population de Sabra présentent
d’éventuelles relations génétiques avec celles de I’Afrique du Nord,
notamment avec les arabes Méridionaux et les arabes de Béni- Mellal. De
méme, les femmes de Sabra restent génétiquement proches avec la
majorité des populations de la rive Sud de la Méditerranée.

Par ailleurs, chez les deux sexes le deuxiéme axe met en évidence la
grande variabilit¢ que présente notre population vis-a-vis celles des
berbéres du Nord de I’ Afrique.

- II- GROUPES SANGUINS:

En ce qui concerne l'exploration du polymorphisme des systémes de
groupes sanguins (ABO, Rhésus, MNSs, Duffy et Kell), les tests %2
relatifs & 1'équilibre Hardy Weinberg, montrent que les cing systémes

¢tudiés chez la population de Sabra sont en équilibre génétique (tableau
n°6).

- Systéme ABO :

Nous retrouvons une prédominance de 1’alléle O (66.9%) par rapport aux
alléles A (22.5%) et B (10.6%). Par ailleurs, le taux de 1’alléle A2 reste
faible (6.9%) si I’on compare avec celui de 1alléle Al (15.6%).

- Systéme Rhésus :

Il est représenté par 94% d’individus de phénotypes Rh+ et 6% de
phénotype Rh-. L’haplotype CDe apparait comme le plus fréquent avec
une fréquence de 41.5%. Cet haplotype avec trois autres qui sont cde,
cDe et cDE représentent les haplotypes les plus communs dans la
population de Sabra. Parmi les haplotypes considérés comme
exceptionnelles et rares CDE, CdE, Cde et c¢dE, aucun n’a été mis en
¢vidence comme cela est souvent le cas dans la majorité des populations.

- Systéme MNSs :

Nous constatons que Palléle M (56.9%) dépasse proportionnellement
Pallele N (43.1%), alors que I’alléle S (20.9%) est largement en dessous
de P’allele s (79.1%). De méme les haplotypes les plus fréquents sont
MNSs*Ms (42.1%), MNSs*Ns (39.9%) et les moins fréquents sont
MNSs*MS (14.4%), MNSs*NS (3.6%).

- Systéme Duffy :
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L’alléle apparaissant le plus fréquent a Sabra est Fy*b avec une
fréquence de (44.5%) suivi de I’alléle Fy*a (33.4%) et en dernier lieu
I’alléle Fy*o (22.1%).

- Systeme Kell :

Nous notons une faible fréquence de ’alléle Kell*K (5%) par rapport a
I’allele Kell*k (95%).

Concernant I’hétérozygotie, les valeurs montrent que le systéme Duffy

est le plus hétérogéne (H=0.641), alors que le systéme Kell est le moins
hétérogene (H=0.095).

Quant aux comparaisons inter- populationnelles, ’analyse des fréquences
géniques des systémes de groupes sanguins ABO, MNSs, Duffy dans
notre population évodue une grande similitude avec la plupart des
wilayas d’Algérie en particulier et avec celles d’ Afrique du Nord excepté
quelques populations berbéres en général.

Dans le méme ordre d’idée pour le systtme Kell, au sein de notre
population indique de trés forte homogénéité. Cette derniere est
détectable avec toutes les populations du bassin Méditerranéen. A
I’inverse du systéme Rhésus qui témoigne d’une variabilité génétique
considérable de notre population vis-a-vis celles du contexte
Meéditerranéen mis a part quelques populations du Moyen Orient et
d’Afrique du Nord notamment celles des arabes d’ Algérie.

L’analyse de la diversité génétique montre que les cing systémes étudiés
présentent une diversité intra- région toujours supérieur a celle inter-
région a ’exception de ’haplotype Rh*cDe. Ce qui prouve que ce sont
surtout les caractéres intrinséques de chaque population qui explique la
diversité totale.
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T8RO AL & | 43

ABO*A1=015
-ﬁ Tk A 19708 | ABO * A2=0.069
| B 31072 ABO*B =0.106
H=0512 TTTRR g 76714 ABO*0.=0.569
B 4 2969 | 2 Hwqy=0.500"
0 o 00,855
Total= 203
‘Rhésis | CCDEE | 0 0 Rh*D =0.756
CCDE 1 102 | Rh+d =0.244
CCDee | 17 | 16594 Rh*C =0420
CDEE 0 0  |Rh*c=0.580
CDEs | 12 12267 | BR*E =0.160
CDee | 3% %50 | Rh¥e=0340
«DEE 3 2560
! ccD-Es 13 12 862 Rh*CDE = 0.000
|EBe0374 |00t 2 1195 Rh*CDe=0.415
CCAIEE 0 g Rh *¢DE = 1.155
: CCddEe 0 0 Rh *¢De=0.185
CCddes 0 0 Rh * C4E = 0.000
T CoddEE 0 0 Rh*Cde=0.000
CeddEe 0 0 Rh+cdE =0.000
Ceddse 0T Rhitede =024
ceddEE 0 0 .
ceddEe 0 0 2w =0002"
ceddes 6 5953
; Total= 100
MNSs | MBS 1 0430 MN*M = 0550
T MBS 3350  MN*N =0431
 Mvs 2 231 StS=0209
CUMNSS 1 08w Ss*s =0791
R —— N
: | ; s=0.
: gﬁss; 101 9'360 MNS, NS =043
i NNSs 0 g RINSs *Ns =10,399
NNss 3 030 W= 13l B
| Total= 22
Duffy | Fy(a,b) 6 | 651 |Fy*A=033
| CFy@,%) | 6 | 5702 | Fy*B=0445

H : taux d’hétérozygotie.

(%) : degré de liberté.

Signification : NS : p>0.05; *: 0.01 <p<0.05; **:0.001 <p <
0.01 ; *** : p <0.001.
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Tableau n°6 : Fréquences alléliques et équilibre de Hardy Weinberg
(H.W) des systémes de groupes sanguins analysés chez la population
de Sabra.

L’analyse en composantes principales, les représentations graphiques
(figure n°3) démontrent selon le premier axe une nette séparation entre
les deux rives de la Méditerranée, d’autres parts et suivant le deuxiéme
axe, entre deux groupes populationnels, un qui comporte les populations
du Moyen Orient et celles d’Afrique du Nord auxquelles s’ajoutent les
arabes Méridionaux, les berbéres du Moyen Atlas et de Quarzazate,
I"autre comporte les populations Algériennes et le reste des populations
berbéres. Elle confirme aussi le regroupement de la population de Sabra
avec I’ensemble des populations Algériennes en particulier et avec
certaines d’autres, telles que le Koweit et la Libye en général. Par contre
elle infirme les éventuelles affinités génétiques de notre population avec
les berbéres de I’ Afrique du Nord.

Axe 2:15.50%
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! ChypreT C.Esp A A rab OranE gynéB'M'A B.Ouarz
0 g:: é.cgﬂgal%"g&“ﬂarras SO 'f{‘?g T
' 71
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-5 Axe 1:125.50%
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Figure
3: représentation de ’ACP en fonction des groupes sanguins a
I’échelle de Ia Méditerranée.

Enfin, I’analyse des distances génétiques et leurs représentations sous
forme d’arbres phylogénétiques (figure n°4) témoigne encore une autre
fois de fortes relations génétiques entre la population de Sabra et celles
d’Algérie en particulier, les Arabes Méridionaux, la Libye et le Koweit ;
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a I’inverse a ce qui se passe avec les berbéres, les Moyens Orientaux et
les Européens.

At Heidou

Figure 4 : Arbre phylogénétique en fonction des groupes sanguins 2
I’échelle de 1a Méditerranée (Neighbor joining).
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CONCLUSION :

Pour terminer, bien que les dermatoglyphes et les groupes
sanguins ne reflétent qu'une partie de la diversité biologique des
populations humaines, nous pouvons toutefois émettre quelques
hypothéses & partir de la structure génétique des diverses populations et
de leurs liens de parenté. La comparaison des populations du pourtour
Méditerranéen’ & partir de base de données montre tout d’abord une
différenciation des populations en deux grands groupes, ils reflétent en
majorité les populations des deux rives de la Méditerranée.Les résultats
sont similaires aussi bien pour I’analyse des dermatoglyphes que pour
celle des groupes sanguins. Cette différenciation génétique peut
s’expliquer par I’existence d’une barriére géographique a la migration : la
Méditerranée aurait agit comme une barriéres géographique durant une
période trés €loignée de la notre. Elle aurait conduit-a4 une évolution
indépendante des populations aprés leurs implantations (Bosch et al.
1997 ; Simoni et al. 1999 ; Sabir et al, 2004). Cette barriére n’est
¢videmment pas totale; la structure génétique de notre population
apparait nettement en accord avec les données linguistiques, historiques
et culturelles, intermédiaires entre celles des Européens du Sud et celles
des Nord Africaines voire Algériennes et des Moyen Orientaux. Il est
clair donc que la population de Sabra est placée 4 un carrefour
d’influences provenant des populations du Proche Orient, de I’Europe et
de I’ Afrique Sub- saharienne.
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